10 20 1/1-24 2/1-23 3/1-22 4/1-22 5/1-25 6/1-23 7/1-22 8/1-22 9/1-23 10/1-21 11/1-23 12/1-21 13/1-23 14/1-21 15/1-21 16/1-25 17/1-25 18/1-23 19/1-22 20/1-21 21/1-23 22/1-23 23/1-21 24/1-24 25/1-23 26/1-23 27/1-22 28/1-25 29/1-21 30/1-24 31/1-24 32/1-23 33/1-23 34/1-23 35/1-21 36/1-22 37/1-23 38/1-22 39/1-21 40/1-23 41/1-22 42/1-21 43/1-21 44/1-22 45/1-21 46/1-23 47/1-24 48/1-21 49/1-21 50/1-25 51/1-23 52/1-25 53/1-25 54/1-25 55/1-25 56/1-23 57/1-22 58/1-21 59/1-23 60/1-22 61/1-24 62/1-24 63/1-25 64/1-25 65/1-25 66/1-25 67/1-23 68/1-23 69/1-23 70/1-22 71/1-22 72/1-24 73/1-21 74/1-23 75/1-23 76/1-21 77/1-21 78/1-21 79/1-23 80/1-23 81/1-24 82/1-25 83/1-23 84/1-25 85/1-21 86/1-21 87/1-21 88/1-21 89/1-25 90/1-25 91/1-22 92/1-25 93/1-25 94/1-25 95/1-25 96/1-24 97/1-24 98/1-24 99/1-25 100/1-25

- GGT TGGT CT T T AGGGT AACTGGGG - - - GATGGAT CCTGGGGT AACAGGGG - - - - GT CGT AGT T AGGGT AGCAGTGG - - - - GT TGGACT T AGGGT AAGAGCGG - T CT TGCTGT T CCAGGGT AACAGAGG - - - GT T T TGT CACAGGGT AGCAGGGG - - - - GT T TGAGT T AGGGT AGCAGTGG - - - - GT T T T CT T T AGGGT T ACAGCGG - - - GCCT CT T CT T AGGGT AGCAGTGG - - - - - GGT T T CCTGGGGT AACAGTGG - - - GCT T AGT CTGAGGGT AT CAGTGG - - - - - GTGTGGGGAGGGT AGCAGAGG - - - GTGGAT AT T T AGGGGAACAGAGG - - - - - GCTGGCT T AGGGT AACAGTGG - - - - - GT TGGGT T AGGGT AGCAGAGG - GAGTGCTGGCT T AGGGT AACAGTGG - GTGTGGGT TGT TGGGGT AACAGTGG - - - GT CT CT ACT T AGGGT AGCAGAGG - - - - T T TGGT T T T AGGGTGACAGTGG - - - - - GCT T T CTGAGGGT AACAAGGG - - - T T T TGGT T T T AGGGTGACAGTGG - - - GAAGGT T T T T AGGGT AACCGAGG - - - - - AGGAT CTGCGGGT AACAGAGG - - ATGTGT T CT T CAGGGGACCAGGGG - - - GT T ACT TGT ATGGGT AACAGTGG - - - GT T TGT T CT T AGGGT AACAGAGG - - - - GCTGT T CT CAGGGT AACAGGGG - TGGT T TGT T CT T AGGGT AACAGAGG - - - - - CTGT T CT CAGGGT AACAGGGG - - GGT T TGT T CT T AGGGT AACAGAGG - - - GGCTGT T CT CAGGGT AACAGGGGG - - GT T AGGT AT T AGGGT AACTGGGG - - - GAAAGT AAT T AGGGT AACAGAGG - - - CT T TGGCAT TGGGGT AACAGTGG - - - - - AGGTGCT CAGGGT AGCAGAGG - - - - CT TGT T CAT TGGGT AACAGTGG - - - GT TGGGT CGAAGGGTGACAGAGG - - - - GCTGCT CT TGGGGT AACAGTGG - - - - - GAGAT AGT AGGGT AGCAGAGG - - - GCCAGAACT T AGGGAAACAGAGG - - - - GT T TGGGCT TGGGT AACAGTGG - - - - - CT TGGGT CAGGGT AGCAGTGG - - - - - GT CT CTGT AGGGT AACCGTGG - - - - GT AGAACT CAGGGT AACAAAGG - - - - - GT CT CTGT AGGGT AACCGTGG - - - CT ACAT ACT TGGGGT AACAGAGG - - GAGT AGAACT CAGGGT AACAAAGG - - - - - GTGCT CT T AGGGAAACAGAGG - - - - - GGTGGT T T AGGGT AAGAGTGG - GT CCCTGCT CT T TGGGT AACAGTGG - - - GTGAGT T T T T AGGGGAACAGTGG - GGACT TGCT CT CAGGGT AGCAGAGG - AT T T CTGAT T T T AGGGGAACAGGGG - T T T T T T T CT T CAAGGGAAACAGTGG - GT T T T TGT T T CT AGGGAAACAGTGG - - - GT T T T T T T T T TGGGT AACAGAGG - - - - GT TGGT CCAAGGGT AACAGGGG - - - - - T T T T T T T T TGGGT AACAGAGG - - - GTGT CCT CT T AGGGT AAGAGAGG - - - - AT AGT T CAT TGGGT AACAGCGG - - GGT T T T T T T T T TGGGT AACAGAGG - - GT T T TGGTGT CAGGGT AACACTGG - CT CTGT CCATGGAGGGT AACAGTGG - GCAAT AGT T CAT TGGGT AACAGCGG - CGGT T T T T T T T T TGGGT AACAGAGG - GGT T T TGGTGT CAGGGT AACACTGG - - - AAT AGT T CAT TGGGT AACAGCGG - - - T T T TGGTGT CAGGGT AACACTGG - - - TGT TGGT CCAAGGGT AACAGGGG - - - GT T TGT CCT CAGGGT A - CAGAGG - - - - GT TGT T CCCAGGGT ACCAGAGG - - - GT T TGT CCT CAGGGT ACAGAGGGG - - - - CT T CGT T CAGGGTGACAGTGG - - - GGT TGT T CCCAGGGT ACCAGAGG - - - GTGGCT T CT CAGGGT ACCAGTGG - - - - - GTGT T CTGAGGGTGACAGAGG - - - - - GT T TGT T T AGGGGCACAGCGG - - - - - GCTGT CT CAGGGT AGCAGAGG - - - CAGTGT T CTGAGGGTGACAGAGG - - - T CT TGT TGCT AGGGT AACCGGGG - - CT T CT AT T AGT TGGGT AACAGTGG - GTGGTGGT T CACAAGT T AACAT AGG - - - AT T TGTGGGT AGGGT AACTGGGG - GT T T T T T CCCT T AGGGT AACAGAGG - - - - - GGCTGCT T AGGGGAACAGGGG - - - - - CT T T CCT T AGGGT AACTGTGG - - - - - CT CT CT T CAGGGT AACAGAGG - - - - - CT T T CTGCTGGGT AACAGTGG - GT T TGGAAGCT T AGGGGAACAGGGG - GT T T T T T CCCT T AGGGT AACAGAGG - - - - CCT T T CCT T AGGGT AACTGTGG - T T T AGGCTGCT T AGGGGAACAGGGG - GCT CCT T T CCT T AGGGT AACTGTGG - GT TGCT CT CT T CAGGGT AACAGAGG - GT T TGGAAGCT T AGGGGAACAGGGG - - T T T T AGAAGT T AAGGT AACAGAGG - - T T AGGCTGCT T AGGGGAACAGGGG - - GAT TGAT AT AGAGGGTGACAGGGG - T T T AGGCTGCT T AGGGGAACAGGGG - AT T T T AGAAGT T AAGGT AACAGAGG -

Consensus

GTGT T TGT T CT T AGGGT AACAGAGGG