10 20 30 40 50 60 70 80 90 100 110 120 130 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250 260 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360 370 380 390 400 410 420 430 440 450 460 Karenia-brevis-CCMP2229.CAMPEP_0188909504/1-231 Karenia-brevis-SP1.CAMPEP_0189087650/1-231 Karenia-brevis-SP3.CAMPEP_0189258408/1-231 Karenia-brevis-Wilson.CAMPEP_0189424234/1-231 Noctiluca-scintillans-Unknown.CAMPEP_0194520946/1-221 Amphidinium-carterae-CCMP1314-CAMPEP_0186440906/1-241 Karlodinium-micrum-CCMP2283.CAMPEP_0200762398/1-200 Karenia-brevis-CCMP2229.CAMPEP_0188903032/1-177 Karenia-brevis-SP1.CAMPEP_0189015932/1-177 Karenia-brevis-SP3.CAMPEP_0189192184/1-177 Karenia-brevis-Wilson.CAMPEP_0189324718/1-177 Amoebophrya-sp.-Ameob2-CAMPEP_0178990858/1-167 Polarella-glacialis-CCMP-1383.CAMPEP_0115106880/1-216 Crypthecodinium-cohnii-Seligo.CAMPEP_0193901502/1-269 Noctiluca-scintillans-Unknown.CAMPEP_0194480802/1-180 Kryptoperidinium-foliaceum-CCMP1326.CAMPEP_0189815010/1-277 Azadinium-spinosum-3D9-CAMPEP_0186756148/1-276 Gymnodinium-catenatum-GC744.CAMPEP_0117536814/1-226 Gymnodinium-catenatum-GC744.CAMPEP_0117608526/1-198 Chromera-velia-CCMP2878.CAMPEP_0184617644/1-171 Alexandrium-temarense-CCMP1771CAMPEP_0186250054/1-141 Symbiodinium-sp-C1.CAMPEP_0199645360/1-299 Pelagodinium-beii-RCC1491.CAMPEP_0197642422/1-134 Alexandrium-temarense-CCMP1771CAMPEP_0186384952/1-138 Alexandrium-temarense-CCMP1771CAMPEP_0186242256/1-104 Alexandrium-temarense-CCMP1771CAMPEP_0186385958/1-133 Oxyrrhis-marina.CAMPEP_0190349664/1-137 Oxyrrhis-marina-LB1974.CAMPEP_0190412876/1-137 Symbiodinium-sp-C15.CAMPEP_0192431864/1-125 Symbiodinium-sp-C1.CAMPEP_0199634148/1-131 Durinskia-baltica-CSIRO_CS-38.CAMPEP_0200047580/1-154 Alexandrium-temarense-CCMP1771CAMPEP_0186381488/1-132 Durinskia-baltica-CSIRO_CS-38.CAMPEP_0200040914/1-138 Glenodinium-foliaceum-CCAP1116_3.CAMPEP_0188252770/1-122 Kryptoperidinium-foliaceum-CCMP1326.CAMPEP_0189901084/1-123 Glenodinium-foliaceum-CCAP1116_3.CAMPEP_0188234932/1-123 Glenodinium-foliaceum-CCAP1116_3.CAMPEP_0188370172/1-133 Kryptoperidinium-foliaceum-CCMP1326.CAMPEP_0189651904/1-131 Symbiodinium-sp-C1.CAMPEP_0199597416/1-161 Alexandrium-temarense-CCMP1771CAMPEP_0186337128/1-142 Scrippsiella-trochoidea-CCMP3099.CAMPEP_0192083196/1-205 Kryptoperidinium-foliaceum-CCMP1326.CAMPEP_0189887910/1-246 Symbiodinium-sp-C15.CAMPEP_0192465542/1-182 Symbiodinium-sp-C1.CAMPEP_0199619000/1-182 Pelagodinium-beii-RCC1491.CAMPEP_0197627280/1-158 Polarella-glacialis-CCMP-1383.CAMPEP_0115091146/1-167 Alexandrium-monilatum-CCMP3105-CAMPEP_0200550256/1-188 Alexandrium-temarense-CCMP1771CAMPEP_0186245750/1-297 Crypthecodinium-cohnii-Seligo.CAMPEP_0193858338/1-197 Crypthecodinium-cohnii-Seligo.CAMPEP_0193883494/1-197

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ME L P P F S P S S KSGS DS E S KS KKKPGL S P YS S PGS P AASGDE KKDKDGL AGKP L DS KFGDMGKKME HF E RMNAMNANE DE I T KP KKKKAHGRS ARAG I I F P VS - L T RS VAKQRSG - L NFGMNT S VY I AAAVE T V I T E I L S I AS N I AKQQKQKT I T VRH I AL A I QGDE D I KKL I - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - PGGGVVE - K I HP - - - - - - - - - - - - - - - - - ALQATQKPQKKAVKKDRL T KADARL LQF AE S P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NDG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MS S KAS S S S VA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ME L P P F S P S S KSGS DS E S KS KKKPGL S P YS S PGS P AASGDE KKDKDGL AGKP L DS KFGDMGKKME HF E RMNAMNANE DE I T KP KKKKAHGRS ARAG I I F P VS - L T RS VAKQRSG - L NFGMNT S VY I AAAVE T V I T E I L S I AS N I AKQQKQKT I T VRH I AL A I QGDE D I KKL I - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - PGGGVVE - K I HP - - - - - - - - - - - - - - - - - ALQATQKPQKKAVKKDRL T KADARL LQF AE S P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NDG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MS S KAS S S S VA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ME L P P F S P S S KSGS DS E S KS KKKPGL S P YS S PGS P AASGDE KKDKDGL AGKP L DS KFGDMGKKME HF E RMNAMNANE DE I T KP KKKKAHGRS ARAG I I F P VS - L T RS VAKQRSG - L NFGMNT S VY I AAAVE T V I T E I L S I AS N I AKQQKQKT I T VRH I AL A I QGDE D I KKL I - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - PGGGVVE - K I HP - - - - - - - - - - - - - - - - - ALQATQKPQKKAVKKDRL T KANARL LQF AE S P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NDG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MS S KAS S S S VA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ME L P P F S P S S KSGS DS E S KS KKKPGL S P YS S PGS P AASGDE KKDKDGL AGKP L DS KFGDMGKKME HF E RMNAMNANE DE I T KP KKKKAHGRS ARAG I I F P VS - L T RS VAKQRSG - L NFGMNT S VY I AAAVE T V I T E I L S I AS N I AKQQKQKT I T VRH I AL A I QGDE D I KKL I - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - PGGGVVE - K I HP - - - - - - - - - - - - - - - - - ALQATQKPQKKAVKKDRL T KANARL LQF AE S P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NDG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MS S KAS S S S VA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MMGL DVAMCP S DVT A - - - - - - L AHADE AAP CP HR - P I QKDRC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - L KP S NPGP S ARAGL VF P VGS I KRAL RE AE C - - RRF E CT S AVYVT AVVE YL VAE I L E L AGNE AL DS KRL T I KP KHVRRA I E E DE E L NE F VNRS I F VDT CK I HE L S F VS KVF P I RE AL TGRNL YPGGGS AS - QL RVWVVDRF AWS VCQL PQAMGL T KP KVAGVRS CS P CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - RS E - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CRT CS VDART F VLWML LG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MARP F DDDMADDL KGS KKVDVGL KMP I T KGAKKDL KF ANKAP DKDKS I AKDK - DK - GMDKDKDGGKKWKKGKPGKK - - - F L KVDGVVRGKSGRAGL E F P VARVHRYL KKYL PMNG I VS VNAAVYT AAVME YL VAE I VE VCGQVQGYKKYT T I KP RHLMLG I KS DP E LQGL V - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGVVP - NVQG - - - - - - - - - - - - - - - - - VL F E DS RT RF KAKP AGDGGASGAT E VARRVPGS KS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S KG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MP AGXVL S SGL Y I RPQQGDASG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MADRKVRDGE E E E E E E E P E E P AME E DDDGE DE DDE E KE DEGKKKAKAS RGRP P KGSGAS KGVS KDGDA - - - - - - - - - - T KS E T KS FQKRLGL SMP VHRF AKQL RAQS HT - QRMGGGT AV I MT S I I E YVT S E VL E L AGNT ANE AKKGR I S PQH I QQAVRNDE E L NKYL ANVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGVVP - NVH I - - - - - - - - - - - - - - - - - S HL - P KKPGKT KVAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - APQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - P AQQA I QSQE F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MS KNT DS P KDVNGKS P T E S AP T T E S P KE S P P - - - - - - - - - - - - S KS KS KE KKT A - GL E S P VS RE E ANATGDAK - - - - - KF KAKKAP T F KQKS TGL T I P I S KVS KYL RS RGYG - RR I QKT AP I FMT AVL E YVVGE I L E L SGNVAKEGKKNR I T P RH I QL AVRGDE E L S KYLGNVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGVP P - N I HQ - - - - - - - - - - - - - - - - - NL L - P KKS KVA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MS KNT DS P KDVNGKS P T E S AP T T E S P KE S P P - - - - - - - - - - - - S KS KS KE KKT A - GL E S P VS RE E ANATGDAK - - - - - KF KAKKAP T F KQKS TGL T I P I S KVS KYL RS RGYG - RR I QKT AP I FMT AVL E YVVGE I L E L SGNVAKEGKKNR I T P RH I QL AVRGDE E L S KYLGNVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGVP P - N I HQ - - - - - - - - - - - - - - - - - NL L - P KKS KVA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MS KNT DS P KDVNGKS P T E S AP T T E S P KE S P P S KS K - - - - - - - - - - - - S KE KKT A - GL E S P VS RE E ANATGDAK - - - - - KF KAKKAP T F KQKS TGL T I P I S KVS KYL RS RGYG - RR I QKT AP I FMT AVL E YVVGE I L E L SGNVAKEGKKNR I T P RH I QL AVRGDE E L S KYLGNVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGVP P - N I HQ - - - - - - - - - - - - - - - - - NL L - P KKS KVA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MS KNT DS P KDVNGKS P T E S AP T T E S P KE S P P S KS K - - - - - - - - - - - - S KE KKT A - GL E S P VS RE E ANATGDAK - - - - - KF KAKKAP T F KQKS TGL T I P I S KVS KYL RS RGYG - RR I QKT AP I FMT AVL E YVVGE I L E L SGNVAKEGKKNR I T P RH I QL AVRGDE E L S KYLGNVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGVP P - N I HQ - - - - - - - - - - - - - - - - - NL L - P KKS KVA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MDF DNGANDQAE VMA I L KQQKK I LGE - - - - - - - - - - - - KKAKDAK - EMKE KKQK - - - - - - - - - - - - - - - - - - QVQQTGNRS KRAGLMF P VGM I DRKL KEMGVA - KRVGAGS S VF L AAVL E YL T AE VL E L AGNT T S EQKKNR I L P RH I QL A I HKDE E L E KYLGNT T I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AQGGVL P - G I P A - - - - - - - - - - - - - - - - - VL L - P NGGNS T K - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - KP AYHAAAE AE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MDE E YKKGS KKT TGGKMP VGSGS KG I S DF DKGS KKXVGGGKVAMME DP T KAK - - - - - - - AVKDKDKDKAGK - GKDKDKDKE KL KKGKKNP K - - - - WGKT SGKS FGRS RRAGVL F P VGR I HRHL KQYAT ARMRVGGT AGVF S AAVME YL AAE VL E L AGNACQEMNL KR I T P RHLM I A I RGDE E L AGL I - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - SGGGVVG - G I HK - - - - - - - - - - - - - - - - - NL L - PGGQKGGKT P KP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S E ASGNP T DE Y - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MDP DYDKRE KF I GAKT P VGPGT KRT ADDAGL EGYE DDKGS KKT VGHGS KKV I E VGS KL I S DDDYEGKKDKT T KKVLGE KKT AGT KE P LGAG I KT VGMDMDDS KMKGKE KGHKDKS K - GHKRP E DGKHE KLGKT A - - - - - - VKL NS DGP RS RS ARAG I QF P VGS VHRML KS Y I L S HKRVGYS AS VYVAAVME YL S AE VL E L AGNVAKEMHAKR I T P RHL VL A I RNDE E L DP F I - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ANGGVKP - H I HE - - - - - - - - - - - - - - - - - QL E - T KKP RAKAHKRA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S S S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AP PGGARDE Y - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MS DS E AAS DLGS P AGS RS E S P E P E E RS P KKVKS RQKGV I KDGD I AKVKRAS - GS A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AE S S HKT VS DRAGL AF P VS RF ART L KKGGYA - KRL AVGAS I YL T AV I E Y I T AE I L E L AGNAAKDQKKMR I I P RHVQL A I RNDE E L NRYMS NVT V - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - SQGGV I P - N I HN - - - - - - - - - - - - - - - - - VL L - PQRSG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - KPG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - KEMYGT F SQE F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MDE EQE KGKK I VGAKYAVAGAKYA I VGKKRP L E S L DGDDF DKGS KKVAS L DF E KE KGL KKF AGDL DKE KGKKK I AGS ALGKKT P VRGDAVEGKP DKDKDKQKE KDKQKVF KKGKE KDKS L AGKRP E DKE F E KYAKSGKKA - - - L KMSGDHS L S RAHRAGVHF P VGR I HRL L KS Y I T KRT RCAAT AGVYL AATME YL AAE VL E L AGNVAKDNKT KR I T P RHL T L A I RGDE E L DAL I - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGV I P - H I DK - - - - - - - - - - - - - - - - - T L L DP KADE ARE AGE V - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - DE A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAE RP DAGGAF - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MDDE F DKE S KKVLGHKQP VGVE E DP F YKGS KKF L DKGNKAP I LGT S P KKTGK - - - - - - - - I KDKDKS KGQK - DKDKMNAAAKL KKGKKNP K - - - - WGKT DGKRGS RS S RAG I QF P VGR I HRF L KKYS LQNRRVGGGS AVYVAAVME YL CAE VL E L AGNVT KDNKAKRVT P RF LQL A I RGDDE L SGV I - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGVVP - Q I QH - - - - - - - - - - - - - - - - - XAVQDE E EQE AAGT S RLGDGRRRGWGVL RRRS ADAAHL RRVAEGS T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGRVE KAT DHT SGRE YL HRHHAVSQAHGP S VAAS P DNYV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MDAGNGGL KKT VGS KF VVDDKGAKKVL F EGGKKAP I - - - - - - - MMRQDDKGKQE K - GMDKDKDKDKL KKGKKHP K - - - - FGKADGKAMS RS ARAGVQF P VGRT HRF L KKY I SQNMRVGS T AAVY I S S VME YL S AE VL E L AGNAAKE AQVKRL T P RHLQL A I RGDDE L DS L I - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGVVP - HVQA - - - - - - - - - - - - - - - - - VL L SMNKGKQT KAGE E DD I F DRAMDKKME DL AVVS AT L - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - VRG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GRGNAGHS DGV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MDAGNGGL KKT VGS KF VVDDKGAKKVL F EGGKKAP I - - - - - - - MMRQDDKGKQE K - GMDKDKDKDKL KKGK - - - - - - - - FGKADGKAMS RS ARAGVQF P VGRT HRF L KKY I SQNMRVGS T AAVY I S S VME YL S AE VL E L AGNAAKE AQVKRL T P RHLQL A I RGDDE L DS L I - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGVVP - HVQA - - - - - - - - - - - - - - - - - VL L SMNKGKQT KAGE E D - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - D I F DRAMDKKM - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MS S L P VVGAGKGGKVGGKGGKVGGKVGGKVGGK - GGKVGS - - - - - - - - - - - - - - - - - - GKS KKQP L S RS ARANLQF P VGR I HRL L KGRVAANS RVGAT AAVYAAA I L E YL T AE VL E L AGNAS KDL KVKR I T P RHLQL A I RGDE E L DGL I - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGV I P - H I HK - - - - - - - - - - - - - - - - - S LM - NKAP KS KGS AP T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MAPMMPMKKPM - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSGKGAKGL - - - - - - - - - - - SGKGL SGK - GAKGTMKGG - - - - - - - - - - - - - - - - - DKKKP T S RS VKAGLQF P VGR I HRF L KNRAASGGRVGAT AAVYS AA I L E YL T AE VL E L AGNAS KDL KVKR I T P RHLQL A I RGDE E L DT L I - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGV I P - H I HK - - - - - - - - - - - - - - - - - S L I NKS S KKT D - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSGKGAK - - - - - - - - - GL SGKGL AGK - GAKGTMSMDK - - - - - - - - - - - - - KGL DKKKP T S RS S RAGLQF P VGRVHRL L KT RVS ANGRVGAT AAVYT AA I L E YL T AE VL E L AGNAS KDL KVKR I T P RHLQL A I RGDE E L DT L I - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGV I P - H I HK - - - - - - - - - - - - - - - - - S L I - S KTGKKEGXAANDL RNGCCNE DL RL HRGAS CRSGRML VAC I SQMLML S P AAE L YL YCSQP T P HS CMCS L HT P NT CVNL F AXXVYT AA I L E YL T AE VL E L AGNAS KDL KVKR I T P RHLQL A I RGDE E L DT L I KAT I AGGGV I P H I HKS L I S KTGKKEGML PM I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSGKGGK - GGKGGKGGKGAT - - - - - - - - - - - - - - AKKAP L S RS S RAGLQF P VGR I HRF L KS AVS SQQRVGAT AAVYT AA I ME YL T AE VL E L AGNAAKDL KMKR I AP RHLQL A I RGDE E L DT L I - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGV I P - Y I HK - - - - - - - - - - - - - - - - - S L L NKT NRKKH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSGKGGK - GGKGGKGGKAP T - - - - - - - - - - - - - - S KKAPQS RS S KAGLQF P VGRVHRF L KAS I QGGQRVGAT AAVYT S A I L E YL T AE VL E L AGNACKDL KVKR I T P RHLQL A I RGDE E L DT L I - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGV I P - H I HK - - - - - - - - - - - - - - - - - S L I - NKS S K - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T KGGKKM - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSGKGKGGK - GGKGGKAAT - - - - - - - - - - - - - - - - - S KKAAQT RS S RAGLQF P VGR I HRYL KKRT AKGQRVGAT AAVYCAA I ME YL T AE VL E L AGNAS KDL KVKR I T P RHLQL A I RGDE E L D - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSGKGKGGK - GGKGGKAAT - - - - - - - - - - - - - - - - - AKKASQS RS S RAGLQF P VGR I HRYL KGRT AKGQRVGAT AAVYT AA I ME YL T AE VL E L AGNAS KDL KVKR I T P RHLQL A I RGDE E L DS L I - KAT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGV I P - H I HK - - - - - - - - - - - - - - - - - S L I NKS S KKRK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSGRGKAGR - GVAQQE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - KKS KSGS KAARAGLQF P VS RF ARYL KKGRYA - E RVGAGAP VYMAAVL E Y I I AE L L E L AGNAAKDQKKT R I MP RH I QF A I HQDE E L RKF LGKVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AQGGV I P - NVHE - - - - - - - - - - - - - - - - - S L KKSGKS KKE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TQQSQQY - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSGRGKAGR - GVAQQE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - KKS KSGS KS ARAGLQF P VS RF ARYL KKGRYA - E RVGAGAP VYMAAVL E Y I I AE L L E L AGNAAKDQKKT R I MP RH I QF A I HQDE E L RKF LGKVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AQGGV I P - NVHE - - - - - - - - - - - - - - - - - S L KKSGKS KKE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AQQSQQY - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSGRGKGKA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - KGT KS KS RS S RAGLQF P VGR I HRL L RKGNYA - E RVGAGAP VYMAAVL E YL S AE I L E L AGNAARDNKKS R I I P RHLQL AVRNDE E L NKL L AGVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AQGGVL P - N I QA - - - - - - - - - - - - - - - - - VL L - P KKS DKGQK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MAKGS AGGRGKSGK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - KAVS RS AKAGLQF P VGR I ARYL KKGKYA - E RVGAGAP VYL AAVME YL AAE VL E L AGNAARDNKKNR I I P RH I QL A I RNDE E L S KL LGT VT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGGVL P - N I HS - - - - - - - - - - - - - - - - - VL L - P KKGK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - KS AE S ADV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MS AAKP VAKGGK - GGKAGRGS V - - - - - - - - - - - - - - - - - GGKKSQT KS S KAGLQF P VGR I S RF L KKGKYA - T RVGAGAP VYL AA I L E YL T AE VL E L AGNAARDNKKT R I VP RH I QL AVRNDE E L NKL FGGVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AQGGVL P - N I HS - - - - - - - - - - - - - - - - - VL I - P KS KE P KAAAP A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - KGK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S AGKKS VSQDY - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSGKGKGGR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GKKKGKS T S RS AKAGLQF P VGRVARYL KKGGYS - S RVGGGAP VYMAAVL E YL CAE VL E L AGNAARDNKKS R I T P RHVQL AVRNDE E L NKL FGGT T I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGGVL P - N I HA - - - - - - - - - - - - - - - - - VL L - P KKKG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GKS S S SQS Y - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSGKGKGKGGR - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - DKKGTMS S S AKAGLQF P VGR I GRYL RQGKYA - T RMGAGAP VYL AAVL E YL T AE I L E L AGNAARDNKKT R I I P RH I T L AVKNDE E L NKL LGNVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ASGGVL P - N I HA - - - - - - - - - - - - - - - - - VL L - P KKAKVGS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGGKSGSQDF - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSGKGKGGR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GE KKS T T AS AKAGLQF P VGR I GRYL RQGKYA - T RMGAGAP VYL AAVL E YL CAE I L E L AGNAARDNKKT R I VP RH I T L AVKNDE E L NRL LGGVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ASGGVL P - N I HA - - - - - - - - - - - - - - - - - VL L - P KKAAK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSGKGKGGR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GE KKS T T AS AKAGLQF P VGR I GRF L RQGKYA - T RMGAGAP VYL AAVL E YL CAE I L E L AGNAARDNKKS R I VP RH I T L AVKNDE E L NRL LGGVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ASGGVL P - N I HA - - - - - - - - - - - - - - - - - VL L - P E KT AT K - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSGKGKGGR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GE KKS T T AS AKAGLQF P VGR I GRF L RQGKYA - T RMGAGAP VYL AAVL E YL CAE I L E L AGNAARDNKKS R I VP RH I T L AVKNDE E L NRL LGGVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ASGGVL P - N I HA - - - - - - - - - - - - - - - - - VL L - P KKT AT K - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSGKGKGKGGR - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - DKKAAT T S S S KAGLQF P VGR I GRYL RQGKYA - T RMGAGAP VYL AAVL E YL CAE I L E L AGNAARDNKKS R I I P RH I T L AVKNDE E L NKL LGNVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ANGGVL P - N I HA - - - - - - - - - - - - - - - - - VL L - P KKS K - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - I GGKASQE F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSGKGKGGR - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - DKKGS T S S S S KAGLQF P VGR I GRYL RQGKYA - T RMGAGAP VYL AAVL E YL CAE I L E L AGNAARDNKKS R I I P RH I T L AVKNDE E L NKL LGNVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ASGGVL P - N I HA - - - - - - - - - - - - - - - - - VL L - P KKS K I K - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGASQE F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MRRS S T L AAGL RDGS S AGL RP VHRTGGKGKGKSGGRG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GSGKS T S RS AKAGLQF P VGRVARYMRNQRL A - S RLGGGAP VYMAAVL E YL AAE I L E L AGNAARDNKRAR I I P RHVQL AVRNDE E L NKL LGNVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ASGGVL P - N I HA - - - - - - - - - - - - - - - - - VL L - P KGRKS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S KS KNS ASQE Y - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MVAT PG - - - - - - - - - - - - GKGKGKGKGGR - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - KAGKS S S RS S RAGLQF P VGRVARYMRGQGL S - - RLGAGAP VYL AAVL E YL AAE I L E L AGNAARDNKKAR I I P RH I QL AVRNDE E L NKL LGGVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ASGGVL P - N I HA - - - - - - - - - - - - - - - - - VL L - P KKKKS S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AYRVGS ASQE Y - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MAS ADVAE DVP KGRVE DE E E DE DHE E DAQE E DDQEGDGMDE DDDE DDE EGRGAL AA - GKKDDKAKKKGVVKDKRG - - - - - GE KQKADHQS AS ARAGL T L P VHR I AKQL KRGGYT - KRL A I GGS I YL T AV I E Y I T AE I L E L AGNS AKDQKKNR I I P RH I QL A I RS DE E L NKYMS NVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - SGGGV I P - Q I HS - - - - - - - - - - - - - - - - - E L L - P RKVPGKDDD - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - KDMT APMSQE Y - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MAE E EQDT AMADAE P RE DP L AE DDAGE DDAE DDAE DGDAGE DGGE DE E DDGDGEGE AEGSGRVKGVS KDKVT - - - - - - - - - KGDHE KKQMAMQT RAGLQF P VYRF AKAL RKGGYA - KRL APGGA I YL T AV I E YVT AE I L E L AGNAAKDQNKKR I I P RH I QL A I RNDE E L NKYMS NVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - SGGGV I P - N I HS - - - - - - - - - - - - - - - - - QL L - P RKAGAGKDAAF PMSQE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - F EG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ARRGT SWS S AF CVVMADRDS VL AQS AGS L AHP P ACRMS VGL AS R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MT DQE D I VP ADVADE E E E DHE DEQDE E P E E E AE E P - - - - - - - SGKAAP KS S S RKAP T RT KKAPG - - - - - - - - - - - - - - - - - NRKKGS R I EQKAGL CF P VS K I RRML KE SGYA - KS VKKDAG I YL TGV I E YVCAE I L E L AGNS AKE NKKQR I I P RN I QL A I RNDE E L NKYMS NVT V - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - RSGGV I P - H I HQ - - - - - - - - - - - - - - - - - T LM - P E KQQS K - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G I VGAS F SQE Y - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MT DQE D I VP ADVADE E E E DHE DEQDE E P E E E AE E P - - - - - - - TGKAAP KS S S RKAP T RT KKAPG - - - - - - - - - - - - - - - - - NRKKGS R I EQKAGL CF P VS K I RRML KE SGYA - KS VKKDAG I YL TGV I E YVCAE I L E L AGNS AKE NKKQR I I P RN I QL A I RNDE E L NKYMS NVT V - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - RSGGV I P - H I HQ - - - - - - - - - - - - - - - - - T LM - P E KQQS K - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G I VGAS F SQE Y - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MS AADE DVAP S ADVQDE VDAE DE - - - - - - - - E E VP AS KKAKK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T RKDP KT T S F KSGL CF P VARF RKAL KDGGYA - KRT KVGGA I YL T AV I E Y I VAE I L E L AGNAAKEQKKT R I I P RH I QL A I RNDE E L NKYMS NVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - QGGGV I P - N I HT - - - - - - - - - - - - - - - - - VLM - P NKAQK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GQAAGS F SQE Y - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MSQADE DAP SMDAE DQE E E E E V - - - - - - - - - - P AS RGKDKSMP KDKP VKKT - - - - - - - - - - - - - - - - - DRKKNVT S S S RSGL CF P VP RF RRA I KEGGYA - KRSQMGAA I YL T AV I E Y I T AE I L E L AGNAAKE HKKAR I L P RH I QL A I RNDE E L NKYMS NVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - QGGGV I P - N I HH - - - - - - - - - - - - - - - - - VLM - P KKDAGKA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAS AS F SQE Y - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MAT P E E DE VASQVDEGE E DDHE EGE E E DMDE E KE E A - - - - - P ARGE KKS AAS KE K - GS P RKKAEG - - - - - - - - - - - - - - I SQKGE P KT SMS AKAGL VF P VHRF ARAL KKGGYA - KRL AVGGS I YL T AV I E Y I T AE I L E L AGNT AKEQRKQR I I P RH I QL A I RNDE E L NKYMS NVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGGVL P - H I HT - - - - - - - - - - - - - - - - - VL L P P KVMPGK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - DGVS AS F SQE F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MAAAAE E E E VASQVDEGEGE E DEQGE EME EGE E E DMDE E E E AAGRGKE KKP AAGKQKGS P KKKADGT - - - - - - - - - - - - - VE KGKAT KNS VS S RAGL VF P VHRF AKAL KKGGYA - KRL A I GGS VYMT AV I E Y I T AE I L E L AGNS AKE ARKQR I I P RH I QL A I RNDE E L NKYMS NVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGGXAAE HP HS - - - - - - - - - - - - - - - - - AP T - PQGRAGEGWS E RL L L PGVL S A I P AE E T EWS RLGL S SQAT HAVTGL L S AWCMGDRL AA I ACS S S DGP S LWF E VGDP T PQT S AE TGCS RP VNS VNP AVGL DYXGAL L S HM I ML AT L RMDMQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MS S RME L E REQARE E E VE I GE DE ASMDDE E S E - - - - - - - - - - E VE AGKAS KAGS KDD - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - KAAKAAS I QKRS KL T L P I HRF T KNL KRGGYA - KRVGL TGS VML T S VVE YVAAE I L E L AGNAVKDQRKNR I MP RH I QL A I RS DE E L NKYMAKVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGV I P - NVHS - - - - - - - - - - - - - - - - - S F L - P S RAAADRAS AAAS S S HL VP P AAADDD - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - VAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AS AAAANTMSQE F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MS RP E E E E AQL DE EMADDP DVE E P E DDGDDGDE D - - - - - - - - DGDEGE EGAAT AAGS SGAAAVAS S S KKAAKG I AKDKDAKE KKARS LQDRCNL T L P I GR I T KQL KRGGYA - KRVAVGGS VF L T S V I E YVT AE I L E L AGNAAKDQGKNR I L P RH I QL A I RS DE E L NKYMS NVT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGGV I P - NVHS - - - - - - - - - - - - - - - - - QF L - P RKSGGK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - DAGGVEMSQE F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

Conservation

Quality

Consensus

Occupancy

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 0 0 2 4 2 3 3 3 4 - 1 0 0 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 3 3 3 3 2 2 3 3 4 3 5 7 7 9 6 8 * 9 3 1 6 3 9 4 8 4 3 3 3 4 4 - 2 6 7 4 3 5 7 6 9 9 5 7 8 7 8 * 8 9 5 8 * 9 + 6 + 8 8 + 5 7 9 7 5 6 3 4 6 + 5 7 + 5 9 6 8 + 9 6 6 * 9 9 + 4 4 7 7 - 4 7 + 9 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 3 6 * * 3 5 5 - 3 9 6 1 - - - - - - - - - - - - - - - - - 0 8 4 - 2 3 3 2 2 0 0 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 0 0 0 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

MDE + + + + + + K+ + + + + + A+ + + + + + + + + + + + + + + + + + + + + D+ + + + + K+ V+MDDE + KKE S KKKLGGM+M+ P NS DS + KS + S DKE E KE D+ E PGE + P E E + PGKEGKSGDE KKDKGKMKGKGKGGK+GGKGKKAKGKE KKGKK+ KKE DE I KGKKKKKS T S RS ARAGLQF P VGR I HRYL KKGGYANKRVGAGAP VYL AAVL E YL T AE I L E L AGNAAKDNKKKR I T P RH I QL A I RNDE E L NKL LG+ VT I VDT CK I HE L S F VS KVF P I RE AL TGRNL YAGGGV I P E N I HAWVVDRF AWS VCQL PQAMVL L AP KKS KKKA+ + + D+ L T KA+ ARL LQF AE S P AS S A+ L R+ + A+ + + + + + L + + + + + + + + + L + + + + + + + NDG+ + + + + + + + + + + + + + + + + + + + S + A+GA+ + AS ASQE YV+ AML DGD+ + L AT + R+ + + + + + + + + + + + + + L + + + T I AGGGV I P H I HKS L I S KTGKKEGML PM I