RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

RPB1_[Saccharomyces_cerevisiae]_gi|1419221|emb|CAA65619.1/1-1733 CAMPEP_0179238342/1-1835 CAMPEP_0179347384/1-928

1 1 72 40 MVGQQ YS S AP LRT VKE VQ FG L F S P E E VRA I S VAK I R F P E TMD E TQ T RAK I GG LND P R LG S I D RN LKCQ T CQ E XVAE I HD TN VYVQGMP I R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GG VXD P R LG P I D VRS I CE T CGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 73 41 144 112 GMN E CP GH FGH I D LAKP V FH VG F I AK I KKVCE CVCMH CG K L L LD EHN E LMRQ A LA I KD S KKR F AA I WT LCKT DMKS CP GHWGH VT LARPMFHWG FMKATHN V LRCVCYYCS R L LAD P KD S KMQ S A LQ I KMAKKK LMG VMLCCRT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 145 113 208 184 KMVC - - - - - - - - E TD VP S EDD P TQ LVS RGG CGN TQ P T I RKDG LK LVG SWKKD RATGD AD E P E LRV LS T E E I L KKRCAVAAD AD S D ED LGG EGD P EG KK F I GG CG Y LQ P RY F I DN T V LYVS F P EGG E EQQ P GQD RKRVMS AD E A L - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 209 185 280 255 N I F KH I S VKD F T S LG FN E V F S RP EWM I LT C LP VP P P P VRP S I S FN E S Q RG EDD LT F K LAD I LKAN I S LE T LE T I F RR I S D KD I S RMG FD P VGN P P TH L I LTHMA I P P P CVRP T I SMG - TMRS EDD I T AK LMD I I KTN SMLKTQ V - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 281 256 352 298 HNG AP HH A I E E AE S L LQ FH VAT YMDND I AGQ P Q A LQ KS G RP VKS I RAR LKG KEG R I RGN LMG KRVD F S ART V E S G AG EH I I ME F S K L LQ YH I F T LS DN A I I G I P Q AT T KXE AAAE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 353 299 424 369 I S GD P N LE LDQ VG VP KS I AKT LT YP E VVT P YN I D R LTQ LVRNG P N EH P G AKYV I RD S GD R I D LRYS KRAGD I - GHH XN LN T EQ VG VP RS VA LN LT F P E RVT P HNMDWLKGMVKNG P S TWP G ARY I VREDG S RQD LRYVND P AS I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 425 370 496 441 Q LQ YGWKVE RH I MDND P V L FN RQ P S LH KMSMMAH RVKV I P YS T F R LN LS VT S P YN AD FDGD EMN LH VP Q S E E Q LQ YGWRVE RHMLDGD Y I I FN RQ P S LH KMSMMGH RAKVMP F S T LR FN LAVT AP YN AD FDGD EMN LH LAQ S H E - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 497 442 568 512 T RAE LS Q LCAVP LQ I VS P Q S N KP CMG I VQD T LCG I RK LT LRD T F I E LDQ V LNMLYWVP DWDG V I P T P A I I KP ARS E I KHMMLN P RQ VVS P QGN KP VMG VVQD S L LAAAKYT RRD T YME KD I AMN I LMXAP D L - G RAAAH T VH P P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 569 513 640 582 KP LWS G KQ I LS VA I P NG I H LQ R FD EG T T L LS P KDNGML I I DGQ I I FG VVE KKT VG S S NGG L I H VVT RE KG P Q AQGD VD RE AT L LE AP P RQH LD - - E AG LRD S LE KQ EG RP E LRRQ R LQGGH P GGG AP LGHH LQ EDD RRQQ R LP P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 641 583 702 654 VCAK L FGN I Q KVVN FWL L - - - - - - - - - - HNG F S TG I GD T I ADG P TMRE I T E T I AE AKKKV LD VT KE AQ AN L L AP A LARQ RARG LP A LP VVP P EDG E P VADNNG F S CG VAD I I AND E T L LN VE KT LKQ AK I E VRN I LAD AQ RG K L - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 703 655 774 726 T AKHGMT LRE S F EDN VVR F LN E ARD KAG R LAE VN LKD LNN VKQMVMAG S KG S F I N I AQMS ACVGQQ S VEG KR E TQ P G KTMYQ S F E AKVNQ R LN AARED AGN I G S S S LD E KNN I I SMVN AG S KG S P I N I AQ I I ACVGQQN VEG AR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 775 727 1 846 798 20 I A FG F VD RT LP H F S KDD YS P E S KG F VEN S Y LRG LT P Q E F F FH AMGG REG L I D T AVKT AE TG Y I Q RR LVKA LE I RYG FND RS LP H F T KDD YG AE S RG F VEN S Y LAG LT P Q E VWMH AMGG REG V I D T ACKT S E TG Y I Q RR LVKSME - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - XACKT S E TG Y I Q RR LVKSME 847 799 21 918 870 92 D I MVH YDN T T RN S LGN V I Q F I YG EDGMD AAH I E KQ S LD T I GG S D AA F E KRYRVD L LN TDH T LD P S L LE S G S E T LRCH YDG T S RNG CND I VQ F LYG EDGMDG LWI EDQ T LD LMT YD AQ K LE RT YKHN Y F S ED YG VNWLP N E V LAE T LRCH YDG T S RNG CND I VQ F LYG EDGMDG LWI EDQ T LD LMT YD AQ K LE RT YKHN Y F S ED YG VNWLP N E V LAE 919 871 93 981 941 132 I LGD LK LQ V L LD E E YKQ LVKD RK F L - RE V F VDG E ANWP LP VN I RR I I QN A - - - - - - - - QQ T FH I DH T KP S D L I KAS G EQQ T K LDD EWE R LRG LKE L I CRE V F I DGD S KQHMP I N I T R LMARAKVRS N LED KS N FQ VRYT - P CE I I KAS G EQQ T K LDD XV - - - - - - - - - - - - - - - - - G KAQ RAEG AD LQGG LH - - - - - - - - - - RRG LE AAH A - - - - - 982 942 133 1053 1011 182 T I KD I V LG VKD LQ EN L LV LRG KN E I I QN AQ RD AVT L F CC L LRS R LAT RRV LQ E YR LT KQ A FDWV LS N I E AQ F I - - D RVE E LMKT LE VT RA I AEGD T I G RE VEDN AK I I LN AH LRG A LAS KRV LE EQ KMT KQ S FDWL LG E I RQ R F - - - DQHH AAHG P RQG AQQ P RGQ EQ LP G E VH A - - - - - - - - - LRDH RP G RG I D ED P R - - - - - - - - - - GD ARD RR

1054 1012 183 1122 1080 235 LRS VVH P G EMVG V LAAQ S I G E P ATQMT LN T FH F AG VAS KK - - - VT S G VP R LKE I LN VAKNMKT P S LT VY LE P N KS CV F AG EMVG T LAAQ S VG E P ATQMT LN T FH F AG VG AKN - - - VT LG VP R LKE L I N VAKT VKT P S LAV F LNG RRHD RARG R - - GQ REDH P E RAP S GG AR LE EG P RG AED ED RED AVAGG VP E RRP - - - - - - - - - - - - - - - - - RE

1123 1081 236 1194 1150 301 GH AADQ EQ AK L I RS A I EH T T LKS VT I AS E I YYD P D P RS T V I P ED E E I I Q LH F S L LD E E AEQ S FDQQ S PWL LR D LG KEQ E RAKD VQ SMLEH T T LE KVT S F TQ I FWD P D P VKT RVE ED KEWVAE YYE LP D EDDN P ARCG S - - WMLR G AG AG EG RAEH ARA - - - HH AG EGD V LH P D L L - G P G P G ED AGGGGQG VG RRV LRAP G RG RQ P G A LRT - - WMLR

1195 1151 302 1257 1222 373 LE LD RAAMND KD LTMGQ VG E R I KQ T F KND L F V I WS EDND E K L I I RCRVVR - - - - - - - - P KS LD AE T E AE ED - I Q LS N KVMTD KK LT VRE VG E R I KGD FMDD LYC I F TDDN AE E LV LR I R L LKEMEQMNQ E P Q P FN P NDD KED KD I Q LS N KVMTD KK LT VRE VG E R I KGD FMDD LYC I F TDDN AE E LV LR I R L LKEMEQMNQ E P Q P FN P NDD KED KD

1258 1223 374 1327 1294 445 - HMLKK I EN TMLEN I T LRG VEN I E RVVMMKYD - RKVP S P TG E YVKE P EWV LE TDG VN LS E VMT VP G I D P T R I F K F LRS I E S N I LKEMT LKG I LG I KKV FMRED TMS KYN E AKG K F E RT KEWV LD TDG VN LE E VMQ I P E VD F T RT F K F LRS I E S N I LKEMT LKG I LG I KKV FMRED TMS KYN E AKG K F E RT KEWV LD TDG VN LE E VMQ I P E VD F T RT

1328 1295 446 1397 1364 511 YTN S F I D I ME V LG I E AG RAA LYKE VYN V I AS DG S YVN YRHMA L LVD VMT TQGG LT S - - VT RHG FN RS N TG A L Q S ND I VE I LN V LG I E P T RKA L L FH VRMV I S FDG S YVN YRH LG T LCD VMTQ RGH LMA - - I T RHG I N RTNMG P L Q S ND I VE I LN V LG I E P T RKA L L FH VRMV I S FDG S YVN YRH LG T LCD VMTQ RXP P DGDH P P RHQ S HQ - - - - - -

1398 1365 512 1468 1435 548 MRCS F E E T VE I L F E AG AS AE LDD CRG VS EN V I LGQMAP I G TG A FD VM I D E E S LVKYMP EQ - K I T E I EDGQDG MKCS F E E T VE I LMD AA I YN E VD YMRAVS EN V I FGQ LP P I G TG V LD I YMDD T RT VD EQ TG S VG I CA LDHG TH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q LP P I G TG V LD I YMDD T RT VD EQ TG S VG I CA LDHG TH -

1469 1436 549 1523 1506 619 G VT P YS N E S G LVN AD LD VKD E LMF S P L - VD S G S ND AMAGG F T AYGG A - - - - - - - - - - - - - - - - D YG E AT S P F - V LP Q T KAT E L F SMAS P LG S P S S H S PMPMMT P YEDQ VE AD F P VTGG S LADMP T P Q VT P G EQ AEN VG AARS P F - V LP Q T KAT E L F SMAS P LG S P S S H S PMPMMT P YEDQ VE AD F P VTGG S LADMP T P Q VT P G EQ AEN VG AARS P F

1524 1507 620 1584 1577 690 G - AYG E AP T S P G FG VS S P G F S P T S P T YS P T S P - - AYS P T S P S YS P - - - - - - - - T S P S YS P T S P S YS P T S P S Y S P P VRG T P F S DD EG - E S VKYS P I ATN YS S P GDDG AH T RT S P T YT P G I GDD VGG S S P Q YAP LS AT YT P RS P AY S P P VRG T P F S DD EG - E S VKYS P I ATN YS S P GDDG AH T RT S P T YT P G I GDD VGG S S P Q YAP LS AT YT P RS P AY

1585 1578 691 1629 1646 759 S P T S P S YS - P T S P S YS P T S P S YS P T S - P S YS P - - - - - - - - - - - - - T S P S YS P T S P S YS P T - - - - - - - - - - - - T P S S S R FD VP S QMT T E AAQ T VH S P S S S P VYAP RS T AGMH S RG KVH S S P AYS P T - - - YS P S TG S AAH AMYMYG T P S S S R FD VP S QMT T E AAQ T VH S P S S S P VYAP RS T AGMH S RG KVH S S P AYS P T - - - YS P S TG S AAH AMYMYG

1630 1647 760 1681 1718 831 - - - - - - S P S YS P T S P S YS P T S P S YS P T S P - - - - - - S YS P T S P AYS P T S P S YS P T S P S Y - - - - - - - - S P T S P S Q AG A LAS P AYT P LS P Q YT P T AP Q YT P T S P VQQ AAQH YAH T S P LVS Q RQ TD VATN LS P FD EH RDQ AG S P V LQ A Q AG A LAS P AYT P LS P Q YT P T AP Q YT P T S P VQQ AAQH YAH T S P LVS Q RQ TD VATN LS P FD EH RDQ AG S P V LQ A

1682 1719 832 1709 1788 903 YS P - - - - - - - - T S P S YS P T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S P N YS P T S - - - - - P S YS P T - - S P G YS P S E LDQD LMT S P S YT P HQMVATGDHG S E AAGQGG AT S LVD VD EQ E P S S L F E P S DD EMD LAT F VP P - - RRG YS P S E LDQD LMT S P S YT P HQMVATGDHG S E AAGQGG AT S LVD VD EQ E P S S L F E P S DD EMD LAT F VP P T CRG A

1710 1789 904 1733 1835 928 YS P G S P AYS P KQD EQ KHN EN EN S R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - LP I GGQ VG AARQ - RRP Q AGG P G P T LP VAAG VGQ T P E YS P T T P AED L LX AS P S AG RS AP RG S AG P RRAG RAP RX - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -