CAMPEP_0186368882/1-76 CAMPEP_0186247602/1-136 CAMPEP_0186248598/1-136 CAMPEP_0186315546/1-136 CAMPEP_0186245626/1-76 CAMPEP_0186362848/1-136 CAMPEP_0186241736/1-206 Homo_sapiens-H3.3-gi|4885385/1-136 Homo_sapiens-H3.1-gi|4504285/1-136 Arabidopsis_thaliana-H3.3-gi|7271058/1-136 Arabidopsis_thaliana-H3.1-gi|15238433/1-136

CAMPEP_0186368882/1-76 CAMPEP_0186247602/1-136 CAMPEP_0186248598/1-136 CAMPEP_0186315546/1-136 CAMPEP_0186245626/1-76 CAMPEP_0186362848/1-136 CAMPEP_0186241736/1-206 Homo_sapiens-H3.3-gi|4885385/1-136 Homo_sapiens-H3.1-gi|4504285/1-136 Arabidopsis_thaliana-H3.3-gi|7271058/1-136 Arabidopsis_thaliana-H3.1-gi|15238433/1-136

CAMPEP_0186368882/1-76 CAMPEP_0186247602/1-136 CAMPEP_0186248598/1-136 CAMPEP_0186315546/1-136 CAMPEP_0186245626/1-76 CAMPEP_0186362848/1-136 CAMPEP_0186241736/1-206 Homo_sapiens-H3.3-gi|4885385/1-136 Homo_sapiens-H3.1-gi|4504285/1-136 Arabidopsis_thaliana-H3.3-gi|7271058/1-136 Arabidopsis_thaliana-H3.1-gi|15238433/1-136

CAMPEP_0186368882/1-76 CAMPEP_0186247602/1-136 CAMPEP_0186248598/1-136 CAMPEP_0186315546/1-136 CAMPEP_0186245626/1-76 CAMPEP_0186362848/1-136 CAMPEP_0186241736/1-206 Homo_sapiens-H3.3-gi|4885385/1-136 Homo_sapiens-H3.1-gi|4504285/1-136 Arabidopsis_thaliana-H3.3-gi|7271058/1-136 Arabidopsis_thaliana-H3.1-gi|15238433/1-136

CAMPEP_0186368882/1-76 CAMPEP_0186247602/1-136 CAMPEP_0186248598/1-136 CAMPEP_0186315546/1-136 CAMPEP_0186245626/1-76 CAMPEP_0186362848/1-136 CAMPEP_0186241736/1-206 Homo_sapiens-H3.3-gi|4885385/1-136 Homo_sapiens-H3.1-gi|4504285/1-136 Arabidopsis_thaliana-H3.3-gi|7271058/1-136 Arabidopsis_thaliana-H3.1-gi|15238433/1-136

CAMPEP_0186368882/1-76 CAMPEP_0186247602/1-136 CAMPEP_0186248598/1-136 CAMPEP_0186315546/1-136 CAMPEP_0186245626/1-76 CAMPEP_0186362848/1-136 CAMPEP_0186241736/1-206 Homo_sapiens-H3.3-gi|4885385/1-136 Homo_sapiens-H3.1-gi|4504285/1-136 Arabidopsis_thaliana-H3.3-gi|7271058/1-136 Arabidopsis_thaliana-H3.1-gi|15238433/1-136

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1

38 38 38 38 38 38 38 38 38 38 38

MART KQT ARKS SAGKAP RVQ LAAKAARKQT P VSGG I KK MART KQT ARKSTGGKAP RKQ LAT KAARKSAP AAGGVKK MART KQT ARKSTGGKAP RKQ LAT KAARKSAP T TGGVKK MART KQT ARKSTGGKAP RKQ LAT KAARKSAP SAGGVKK MART KQT ARKSTGGKAP RKQ LAT KAARKSAP T AGGVKK MART KQT ARKSTGGKAP R SH LAAKAARKQT P VVGG I KK MART KQT ARMSTG SKAP RQVLAAKAARKQAP I SGGVKK MART KQT ARKSTGGKAP RKQ LAT KAARKSAP STGGVKK MART KQT ARKSTGGKAP RKQ LAT KAARKSAP ATGGVKK MART KQT ARKSTGGKAP RKQ LAT KAARKSAP T TGGVKK MART KQT ARKSTGGKAP RKQ LAT KAARKSAP ATGGVKK 39 39 39 39 39 39 39 39 39 39 39

76 76 76 76 76 76 76 76 76 76 76

PHRYRAGT VALRE I RKYQKST E L L I MKLP FQR LVRE I X PHRYRPGT VALRE I RKYQKSTD L L I RKLP FQR LVRE I A PHRYRPGT VALRE I RKYQKST E L L I RKLP FQR LVRE I A PHRYRPGT VALRE I RKYQKST E L L I RKLP FQR LVRE I A PHRYRPGT VALRE I RKYQKST E L L I RKLP FQR LVRE I X PHRYRPGT VALRE I RKYQKSTD L L I RKLP FQR LVRE I A PHRYRPGT VALRE I RKYQKSTD L L I RKLP FQR LVRE I A PHRYRPGT VALRE I RRYQKST E L L I RKLP FQR LVRE I A PHRYRPGT VALRE I RRYQKST E L L I RKLP FQR LVRE I A PHRYRPGT VALRE I RKYQKST E L L I RKLP FQR LVRE I A PHR FRPGT VALRE I RKYQKST E L L I RKLP FQR LVRE I A

77 77 77 77 77 77 77 77 77

114 114 114 114 114 114 114 114 114

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - QD FKTD LR FQ ST A I LALQE ASE AYLVG L FEDTN LCA I H QD FKTD LR FQ SHA I LALQE ASE AYLVG L FEDTN LCA I H QD FKSE LR FQ S SA I LALQE SAE AYLVG L FEDTN LCA I H - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - QD FKSD LKFQ SQAVLALQE AAE AYLVG L FEDTN LCA I H QD FKTD LKFQ SQAVLALQE AAE AYLVG L FEDTN LCA I H QD FKTD LR FQ SAA I GALQE ASE AYLVG L FEDTN LCA I H QD FKTD LR FQ S SAVMALQE ACE AYLVG L FEDTN LCA I H QD FKTD LR FQ SHAVLALQE AAE AYLVG L FEDTN LCA I H QD FKTD LR FQ S SAVAALQE AAE AYLVG L FEDTN LCA I H

115 115 115 115 115 115 115 115 115

136 136 136 136 152 136 136 136 136

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AKRVT I MP KD I Q LARR I RGE RA - - - - - - - - - - - - - - - - AKRVT I MP KD I Q LARR I RGE RA - - - - - - - - - - - - - - - - AKRVT I MP KDVQ LARR I RGE RA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AKRVT I MP KDVQ LARR LRGE R I - - - - - - - - - - - - - - - - AKRVT I MP KDVQ LARR LRGE R I XRGAP RRPG LAP P P AA AKRVT I MP KD I Q LARR I RGE RA - - - - - - - - - - - - - - - - AKRVT I MP KD I Q LARR I RGE RA - - - - - - - - - - - - - - - - AKRVT I MP KD I Q LARR I RGE RA - - - - - - - - - - - - - - - - AKRVT I MP KD I Q LARR I RGE RA - - - - - - - - - - - - - - - -

153 190

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - RGRE P T E AAARE RRKT P P LEGP SKE RHENE AP P RAAAL - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

191 206

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - E LWTMP TDPD SR L F FG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -