CAMPEP_0117479984/1-169 CAMPEP_0117494448/1-174 CAMPEP_0117562216/1-172 CAMPEP_0117534952/1-120 CAMPEP_0117531604/1-135 CAMPEP_0117497758/1-169 CAMPEP_0117562860/1-171 Arabidopsis_thaliana-H3.3/1-135 Arabidopsis_thaliana-H3.1/1-135 Homo_sapiens-H3.3/1-135 Homo_sapiens-H3.1/1-135 Drosophila_melanogaster-H3/1-135 Saccharomyces_cerevisiae-H3/1-135

CAMPEP_0117479984/1-169 CAMPEP_0117494448/1-174 CAMPEP_0117562216/1-172 CAMPEP_0117534952/1-120 CAMPEP_0117531604/1-135 CAMPEP_0117497758/1-169 CAMPEP_0117562860/1-171 Arabidopsis_thaliana-H3.3/1-135 Arabidopsis_thaliana-H3.1/1-135 Homo_sapiens-H3.3/1-135 Homo_sapiens-H3.1/1-135 Drosophila_melanogaster-H3/1-135 Saccharomyces_cerevisiae-H3/1-135

CAMPEP_0117479984/1-169 CAMPEP_0117494448/1-174 CAMPEP_0117562216/1-172 CAMPEP_0117534952/1-120 CAMPEP_0117531604/1-135 CAMPEP_0117497758/1-169 CAMPEP_0117562860/1-171 Arabidopsis_thaliana-H3.3/1-135 Arabidopsis_thaliana-H3.1/1-135 Homo_sapiens-H3.3/1-135 Homo_sapiens-H3.1/1-135 Drosophila_melanogaster-H3/1-135 Saccharomyces_cerevisiae-H3/1-135

CAMPEP_0117479984/1-169 CAMPEP_0117494448/1-174 CAMPEP_0117562216/1-172 CAMPEP_0117534952/1-120 CAMPEP_0117531604/1-135 CAMPEP_0117497758/1-169 CAMPEP_0117562860/1-171 Arabidopsis_thaliana-H3.3/1-135 Arabidopsis_thaliana-H3.1/1-135 Homo_sapiens-H3.3/1-135 Homo_sapiens-H3.1/1-135 Drosophila_melanogaster-H3/1-135 Saccharomyces_cerevisiae-H3/1-135

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1

81 77 72 57 72 72 72 72 72 72 72 72 72

P RT KTMARRT EQ AAE LQ ARE AARKP S S S LG LQ RK LD KS RA - T P G E VKGD R F RP G KRAAKE I YYYQHH CE L L LRKVP FQ R LVR ART KMT ARQ AT S AR - - T VD P VKKQ P E KS S S G XK - - - F APMP AAG I KKP H R F RP G T VA LRE I RKYQ KS T E L L LRK LP FQ R LVR ART KMT ARKS - - - - - - TG S P AD RE V LS AKAARK - - - Q S P I - S GG I KKP H R F RP G T VA LRE I RKYQ KS T E L L LRK LP FQ R LVR AQ T KKAARKS - - - - - - TG S P AE RRVS VAKAT P K - - - QN P G - S GG KKQ P Q - - - - - - - - - - - - - - - Q KN TQ L L LRK LP FQ R LVR ART KQ T ARKS - - - - - - TGG KAP RKQ LAT KAARK - - - S AP T - TGG I KKP H RYRP G T VA LRE I RKYQ KT T E L L I RK LP FQ R LVR ART KMT AQ KS - - - - - - TG S Q E E RKV LS S KAT RK - - - LN P V - S GG XKKP H RYRP G T VA LRE I RKYQ KS T E L LVRK LP FQ R LVK ART KMT ARKA - - - - - - TG S P ADQQ T LT AKAARK - - - Q S P I - S GG I KKP H RYRP G T VA LRE I RKYQ KS T E L L LRK LP FQ R LVR ART KQ T ARKS - - - - - - TGG KAP RKQ LAT KAARK - - - S AP T - TGG VKKP H RYRP G T VA LRE I RKYQ KS T E L L I RK LP FQ R LVR ART KQ T ARKS - - - - - - TGG KAP RKQ LAT KAARK - - - S AP A - TGG VKKP H R F RP G T VA LRE I RKYQ KS T E L L I RK LP FQ R LVR ART KQ T ARKS - - - - - - TGG KAP RKQ LAT KAARK - - - S AP S - TGG VKKP H RYRP G T VA LRE I RRYQ KS T E L L I RK LP FQ R LVR ART KQ T ARKS - - - - - - TGG KAP RKQ LAT KAARK - - - S AP A - TGG VKKP H RYRP G T VA LRE I RRYQ KS T E L L I RK LP FQ R LVR ART KQ T ARKS - - - - - - TGG KAP RKQ LAT KAARK - - - S AP A - TGG VKKP H RYRP G T VA LRE I RRYQ KS T E L L I RK LP FQ R LVR ART KQ T ARKS - - - - - - TGG KAP RKQ LAS KAARK - - - S AP S - TGG VKKP H RYKP G T VA LRE I RR FQ KS T E L L I RK LP FQ R LVR 82 78 73 58 73 73 73 73 73 73 73 73 73

139 109 104 89 104 148 104 104 104 104 104 104 104

E I A F KVQ RDMR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - RS YGQ ARD E E E E ED ED S DD P D RS F LR F E S AAV LA LQ E AS E A F LVG LY E VAE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - D I K I D - - - - - - LKXXS Q AV LA LQ E AAE AX LVG L F E LAQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - D I K I D - - - - - - LK FQ S Q AV LA LQ E AAE AY LVXP L A I AQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - E VRS D - - - - - - LK FQ S Q AVVA LQ E AS E AY LVG L L E VS Q - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - D F KS D - - - - - - LR FQ S S A L LA LQ E AS E AY LVG L F E I AQD LKVD LK FQ S Q AV LA LQ E AS E AY LVG L F E S G S S H S N A LS XE I AED I K I D - - - - - - LK FQ S Q AV LA LQ E AAE AY LVG L F E I AQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - E I N I D - - - - - - LK FQ S Q AV LAMQ E AAE AY LVG L F E I AQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - D F KTD - - - - - - LR FQ S H AV LA LQ E AAE AY LVG L F E I AQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - D F KTD - - - - - - LR FQ S S AVAA LQ E AAE AY LVG L F E I AQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - D F KTD - - - - - - LR FQ S AA I G A LQ E AS E AY LVG L F E I AQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - D F KTD - - - - - - LR FQ S S AVMA LQ E ACE AY LVG L F E I AQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - D F KTD - - - - - - LR FQ S S AVMA LQ E AS E AY LVG L F E I AQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - D F KTD - - - - - - LR FQ S S A I G A LQ E S VE AY LVS L F 140 110 105 90 105 149 105 105 105 105 105 105 105

166 156 166 116 131 169 131 131 131 131 131 131 131

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ED AN LCVAH CK - - - - - - - - - - - - - - - - RVT LMKKD LD I - - - - VQ RVR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ED TN LCA I H AXXGDDH AEGH AAG E AAARG AN LRXD P A LG XAS G RAAS RG YE S LRD P RE AGDD YAEGH AAG E AP AWG AH LKN VED T P LAS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - RA LVGQ P S VE AG VAR I H R LR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ED TN LCA I H AK - - - - - - - - - - - - - - - - RVT VMP NDMS L - - - - ARR I R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ED TN LCA I H AK - - - - - - - - - - - - - - - - RVT I MP KD I Q L - - - - ARR I R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ED TN LCA I H AK - - - - - - - - - - - - - - - - RVT I MP KDMQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ED TN LCA I H AK - - - - - - - - - - - - - - - - RVT I MP KDMQ L - - - - ARR LR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ED TN LCA I H AK - - - - - - - - - - - - - - - - RVT I MP KD I Q L - - - - ARR I R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ED TN LCA I H AK - - - - - - - - - - - - - - - - RVT I MP KD I Q L - - - - ARR I R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ED TN LCA I H AK - - - - - - - - - - - - - - - - RVT I MP KD I Q L - - - - ARR I R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ED TN LCA I H AK - - - - - - - - - - - - - - - - RVT I MP KD I Q L - - - - ARR I R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ED TN LCA I H AK - - - - - - - - - - - - - - - - RVT I MP KD I Q L - - - - ARR I R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ED TN LAA I H AK - - - - - - - - - - - - - - - - RVT I Q KKD I K L - - - - ARR LR 167 157 167 117 132 132 132 132 132 132 132 132

169 174 172 120 135 171 135 135 135 135 135 135

NDD - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GQG ARHDG AT P YKT LG I L - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S KG AT R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G E RA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G E RA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G E R I E P RD AS ACAP AAKTG A L LCS LS D AT LAE AG LT S AT A G E RA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G E RA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G E RA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G E RA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G E RA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G E RS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -